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Objectifs majeurs

:éévaluer la densité et |a diversité des biofilms colonisateurs des revétements
antifouling

/m\s /"‘m

_1. Identifier les colonisateurs de chaque type de revétement en mode @
statique et/ou dynamique
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Design expérimental
_ 0N

PVC FRC FRC2 SPC

Polyvinyle chloride Fouling release coating Self-polishing coating
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Les trois modes d'immersion a Toulon
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Les deux sites d'immersion statique
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Analyses realisees
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Densité des biofilms colonisateurs des revétements
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Densité des biofilms colonisateurs des revétements
antifouling
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Densité des biofilms colonisateurs des revétements
antifouling
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Diversité d’organismes
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Diversité d’organismes
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Effet de I’'hydrodynamique sur la diversite des
comm UﬂaUtéS Nombre d’espéces différentes
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Différents communautés dans les biofilms
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Différents communautés dans les biofilms
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Différents communautés dans les biofilms
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Différents taxons retrouves selon le revétement et le mode
d'immersion
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Différents taxons retrouves selon le revétement et le mode

d'immersion
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Adéequation du design expéerimentale et la realité
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En bref...

* Les biofilms sont des communautés complexes, méme en mode dynamique

* Hydrodynamique = diminution densité et diversité; sélection des taxa
spécifique

 Effet combiné hydrodynamique et propriétés de surface des revétements

* Effet biocides > hydrodynamique (permanova)

* Effet hydrodynamique > effets physiques de surface (mouillabilité, module élastique,
rugosité)

* Prédiction fonctionnelle et métabolomique permet d’étudier les fonctions
associées aux biofilms

Conclusion
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Caractéristiques de chaque revétement

Mouillabilité (eau)
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Qui est dans les communautes?
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